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使用頻度の高い feature を赤枠で示しています。標準的な annotation は、これらのみで記述可能です。
* は比較的よく使用されるfeatureを示します。

Qualifier keys for general features
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* assembly_gap ◎ ◎ 3 ◎ 必須
C_region ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ 使用可能

* CDS ○ ○ ○ ○ 2 ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ 2 2 ○ 2 ○ ○ ○ 使用不可
centromere ○ ○ ○ 1 脚注１
D-loop ○ ○ 1 ○ ○ 2 脚注２
D_segment ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ 3 脚注３

* exon ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○
gap ◎ ○ ○

* intron ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○
J_segment ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○

* mat_peptide ○ ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○
misc_binding ◎ ○ ○ ○ 1 ○ ○
misc_difference ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○

* misc_feature ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○
* misc_RNA ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○
misc_structure ○ ○ ○ 1 ○ ○

* mobile_element ○ ○ 1 ○ ◎ ○ ○ ○
modified_base ○ ○ ○ 1 ○ ○ ◎ ○
mRNA ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○

* ncRNA ○ ○ ○ 1 ○ ○ ◎ ○ ○ ○ ○ ○ ○
operon ○ ○ ○ ○ ○ ◎ ○ ○
oriT ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○
precursor_RNA ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○
primer_bind ○ ○ 1 ○ ○ ○

* propeptide ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○
protein_bind ◎ ○ ○ 1 ○ ○ ○

* regulatory ○ ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ◎
* repeat_region ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○
rep_origin ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○

* rRNA ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○
* sig_peptide ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○
* stem_loop ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○
telomere ○ ○ ○ ○ ○

* tmRNA ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○
transit_peptide ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○

* tRNA ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○
unsure ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○
V_region ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○
V_segment ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○

* variation ○ ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○
* 3'UTR ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○
* 5'UTR ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○

注１）gene_synonym を記述する場合は、featureに gene または locus_tag が必須です。
注２）exception, pseudo, pseudogene は同時に記述できません。exceptionを記述する場合はtranslationの記述が必須です。

translationを記述する場合は、exceptionの記述が必須です。
注３）gap_type が "within scaffold" または "repeat within scaffold"の場合、linkage_evidence が必須です。
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Feature/Qualifier 対応一覧表: アルファベット順



Qualifier keys for source feature

a
l
t
i
t
u
d
e

b
i
o
_
m
a
t
e
r
i
a
l

c
e
l
l
_
l
i
n
e

c
e
l
l
_
t
y
p
e

c
h
r
o
m
o
s
o
m
e

c
l
o
n
e

c
l
o
n
e
_
l
i
b

c
o
l
l
e
c
t
e
d
_
b
y

c
o
l
l
e
c
t
i
o
n
_
d
a
t
e

c
o
u
n
t
r
y

c
u
l
t
i
v
a
r

c
u
l
t
u
r
e
_
c
o
l
l
e
c
t
i
o
n

d
e
v
_
s
t
a
g
e

e
c
o
t
y
p
e

e
n
v
i
r
o
n
m
e
n
t
a
l
_
s
a
m
p
l
e

f
o
c
u
s

g
e
r
m
l
i
n
e

h
a
p
l
o
g
r
o
u
p

h
a
p
l
o
t
y
p
e

h
o
s
t

i
d
e
n
t
i
f
i
e
d
_
b
y

i
s
o
l
a
t
e

i
s
o
l
a
t
i
o
n
_
s
o
u
r
c
e

l
a
b
_
h
o
s
t

l
a
t
_
l
o
n

m
a
c
r
o
n
u
c
l
e
a
r

m
a
p

m
a
t
i
n
g
_
t
y
p
e

m
o
l
_
t
y
p
e

n
o
t
e

o
r
g
a
n
e
l
l
e

o
r
g
a
n
i
s
m

P
C
R
_
p
r
i
m
e
r
s

p
l
a
s
m
i
d

p
r
o
v
i
r
a
l

r
e
a
r
r
a
n
g
e
d

s
e
g
m
e
n
t

s
e
r
o
t
y
p
e

s
e
r
o
v
a
r

s
e
x

s
p
e
c
i
m
e
n
_
v
o
u
c
h
e
r

s
t
r
a
i
n

s
u
b
m
i
t
t
e
r
_
s
e
q
i
d

s
u
b
_
c
l
o
n
e

s
u
b
_
s
p
e
c
i
e
s

s
u
b
_
s
t
r
a
i
n

t
i
s
s
u
e
_
t
y
p
e

t
r
a
n
s
g
e
n
i
c

v
a
r
i
e
t
y

source ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ◎ ○ ○ ◎ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○
使用頻度の高い feature を赤枠で示しています。標準的な annotation は、これらのみで記述可能です。
* は比較的よく使用されるfeatureを示します。
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頻出feature (標準的な annotation は、これらのみで記述可能です。) ◎ 必須
* CDS ○ ○ ○ ○ 2 ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ 2 2 ○ 2 ○ ○ ○ ○ 使用可能
* rRNA ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ 使用不可
* tRNA ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ 1 脚注１
* ncRNA ○ ○ ○ 1 ○ ○ ◎ ○ ○ ○ ○ ○ ○ 2 脚注２
* tmRNA ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ 3 脚注３
* mobile_element ○ ○ 1 ○ ◎ ○ ○ ○
* repeat_region ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○
* variation ○ ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○
* misc_feature ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○
* misc_RNA ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○
転写産物
* exon ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○
* intron ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○
* 3'UTR ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○
* 5'UTR ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○
mRNA ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○
modified_base ○ ○ ○ 1 ○ ○ ◎ ○
precursor_RNA ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○

ペプチド産物
* mat_peptide ○ ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○
* propeptide ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○
* sig_peptide ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○

transit_peptide ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○
転写or翻訳、発現調節関連

operon ○ ○ ○ ○ ○ ◎ ○ ○
* regulatory ○ ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○ ○ ◎
複製調節、組み換え関連

centromere ○ ○ ○
telomere ○ ○ ○ ○ ○
D-loop ○ ○ 1 ○ ○
rep_origin ○ ○ ○ ○ 1 ○ ○
oriT ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○ ○

構造関連
protein_bind ◎ ○ ○ 1 ○ ○ ○
misc_binding ◎ ○ ○ ○ 1 ○ ○
misc_structure ○ ○ ○ 1 ○ ○

* stem_loop ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○
免疫関連 Ig or TCRbeta gene 専用

C_region ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○
V_region ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○
D_segment ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○
J_segment ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○
V_segment ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○ ○

ゲノムマッピング指標、精度関連
primer_bind ○ ○ 1 ○ ○ ○
misc_difference ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○ ○
unsure ○ ○ ○ 1 ○ ○ ○

* assembly_gap ◎ ◎ 3
gap ◎ ○ ○

注１）gene_synonym を記述する場合は、featureに gene または locus_tag が必須です。
注２）exception, pseudo, pseudogene は同時に記述できません。exceptionを記述する場合はtranslationの記述が必須です。

translationを記述する場合は、exceptionの記述が必須です。
注３）gap_type が "within scaffold" または "repeat within scaffold"の場合、linkage_evidence が必須です。
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Feature/Qualifier 対応一覧表: 分類順


